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Pseudomonas sp. A41 ที่แยกจากอ่าวไทย มีความสามารถ1ในการผลิตแรม'โนลิพิด

จากลักษณะทางสัณฐานวิทยาและสมบัติทางชีวเคมีร่วมกับข้อมูลลำดับนิวคลีโอไทด์ของ 16S rDNA

สามารถจำแนกลายพันธุ A41 เป็น Pseudomonas aeruginosa แยกยีนที่เกี่ยวข้องกับการสังเคราะห์ 

แรม'โนลิพิด'จาก Pseudomonas aeruginosa A41 โดยเทคนิคเชาท์เธอร์นไฮบริไดเซชันจีโนมิกดีเอ็นเอกับ 

ดีเอ็นเอติดตาม rhIR หรือ rhIA โคลนชิ้นดีเอ็นเอที่ให้ผลบวกเข้าในพลาสมิดเวกเตอร์และหาลำดับ

นิวคลีโอไทด์ของชิ้นดีเอ็นเอแทรกสอด จากลำดับนิวคลีโอไทด์ทั้งสิ้น 4,965 bp พบกรอบอ่านรหัสเปิด 

(ORF) ท ี่สมบ ูรณ ์จำนวน4 แห ่งและไม ่ลมบ ูรณ ์1 แห่ง กรอบอ่านรหัสเปิดทั้งหมดมีทิศทางในการถอดรหัส 

ไปในทางเดียวกันตามลำดับดังต่อไปนี้ ORF1 (dcd) เป็นกรอบอ่านรหัสเปิดที่ไม่สมบูรณ์ ลำดับกรด

อะมิโนมีความคล้ายกับ deoxycytidine triphosphate deaminase ของ Pseudomonas aeruginosa 

PA01 เท่ากับ 100% ORF2 (rhIA) ลำดับกรดอะมิโนมีความคล้ายกับ rhamnosyltransferase 1 chain A 

ของ Pseudomonas aeruginosa PG201 เท่ากับ 100% ORF3 (rhlB) ลำดับกรดอะมิโนมีความคล้าย 

กับ rhamnosyltransferase 1 chain B ของ Pseudomonas aeruginosa PA01 เท่ากับ 100% ORF4 

(.rhIR) ลำดับกรดอะมิโนมีความคล้ายกับ transcriptional regulator RhIR ของ Pseudomonas 

aeruginosa PA01 และ Pseudomonas aeruginosa PG201 เท่ากับ 100% ORF5 (rhii) ลำดับกรด 

อะมิโนมีความคล้ายกับ autoinducer synthetase protein Rhll ของ Pseudomonas aeruginosa PG201 

เท่ากับ 94% นอกจากนี้ยังพบบริเวณโปรโมเตอร์ บริเวณจับเกาะของไรโบโซม และบริเวณอนุรักษ์

las box ซึ่งเป็นบริเวณจับเกาะของ regulatory protein เหนือกรอบอ่านรหัสเปิด ORF2 ORF4 และ 

ORF5
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Pseudomonas sp. A41, isolated from Gulf of Thailand is capable of producing 

rhamnolipid. Morphological and biochemical characteristics together with 1 ธร rDNA nucleotide 
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rhamnolipid biosynthesis were isolated from Pseudomonas aeruginosa A41 by southern 

hybridization of genomic DNA with rhIR- or rhIA-probe. Positive DNA fragments were cloned into 
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frames (ORFs) were revealed. All ORFs are in the same orientation as following; ORF1 is an 
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Pseudomonas aeruginosa PA01; ORF2 (rhlA) shows 100% homology to rhamnosyltransferase 1 

chain A of Pseudomonas aeruginosa PG201; ORF3 (rhIB) shows 100% homology to 
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°ซ = องศาเซลเชียล

% - เปอร์เซ็นต์

= ไมโครกรัม

(J.M ะะ ไมโครโมลาร์

|.เ1 = ไมโครลิตร

bp = คู่เบส

CMC = ค่าความเข้มข้นของการเกิด1ไมเซลล์

mN/m - มิลลินิวตันต่อเมตร

ทาM ะZ มิลลิโมลาร์

pg - พิโครกรัม

บ ะZ ยูนิต (หน่วยของเอนไซม์)
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