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ดวงกมล ศิลุจจัย : ความหลากหลายทางพันธุกรรมและยีนโฟลของกุ้งกุลาดำ Penaeus 
monodon Fabricius ในประเทศไทย โดยวิธี PCR-RFLP ของไมโทคอนเดรียลดีเอ็นเอ 
(GENETIC DIVERSITY AND GENE FLOW OF GIANT TIGER SHRIMP Penaeus 
monodon Fabricius IN THAILAND using PCR-RFLP of mitochondrial DNA)
อ. ท่ีปรึกษา : รศ.ดร. เผดิมดี'กด้ิจารยะพันธุ, อ. ท่ีปรึกษาร่วม ดร. ศิราวุธ กล่ินบุหงา 124 
หน้า. ISBN 974-346-552-9.

จากการดีกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมของกุ้งกุลาดำ จำนวน 5 แหล่งตัวอย่างในประเทศไทย (สตูล ตรัง และ 
พังงา จากฝังอันดามัน ชุมพร และ ตราด จากฝังอ่าวไทย) ด้วยวิธี PCR-RFLP ของยีนในไมโทคอนเดรียลดีเอ็นเอซึ่งประกอบด้วย 
ยีน 16S ribosomal (r) DNA ด้วย Mbo I และ intergenic region ของ cytochrome oxidase subunits I - Il (COI-COII) ด้วย Alu 
I, Mbo I, Hin fl and Dde I พบ composite haplotypes ทังสินจำนวน 37 haplotypes เม่ือสร้าง UPGMA dendrogramsกระยะ 
ห่างทางพันธุกรรมของแต่ละ composite haplotypes สามารถแบ่ง haplotypes ตังกล่าวออกเป็น 2 กลุ่ม (A และ B lineages) ซ่ึง 
มีระยะห่างทางพันธุกรรมเท่ากับ 2.558% จากการดีกษายังพบว่า รูปแบบ haplotypes จากการย่อย intergenic COI-COII ด้วย 
Alu I และ Tag I สามารถแสดงความถี่ของ lineages A และ B ได้อย่างแม่นยำ ล่งผลให้การวิเคราะห์ความถ่ี phylogenetic 
lineages ในกุ้งกุลาดำมีความสะดวกและรวดเร็วฃื้น

ค่าเฉล่ียของ haplotype diversity มีค่าเท่ากับ 0.8548 ±  0.0001 ในขณะที่ค่าเฉลี่ย nucleotide diversity ภายใน และ 
ระหว่างตัวอย่างมีค่าเท่ากับ 3.3283% และ 3.3648% ตามลำดับ ท้ังน้ีพบว่า nucleotide divergence ของ 5 กลุ่มตัวอย่างมีค่าเท่า 
กับ 0.0365% แสดงถึงการแบ่งแยกโครงสร้างทางพันธุกรรมของประชากรกุ้งกุลาดำในประเทศไทย เมื่อทำการวิเคราะห์
geographic heterogeneity พบว่ากุ้งกุลาดำจากฝังทะเลอันดามันมีความแตกต่างทางพันธุกรรมกับกุ้งกุลาดำจากฝังอ่าวไทย 
อย่างมีนัยสำคัญย่ิงทางสถิติ (P < 0.0001) จากการทดลองครั้งน้ีลามารถแบ่งกุ้งกุลาดำที่ดีกษาออกเป็น 2 กลุ่มประซากร (stocks) 
ประกอบด้วย ประชากร A (สตูล ตรัง และ พังงา) และประชากร B (ชุมพร และ ตราด) ผลจากการดีกษาครั้งนี้ย้งแสดงถึงความเป็น 
ไปได้ที่การอพยพของกุ้งกุลาดำเพศเมียจะไม่ลมดุลกับการอพยพของกุ้งกุลาดำเพศผู้ (biased female gene flow) ระหว่างกุ้ง 
กุลาดำจากชุมพร และ ตราด
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Genetic diversity of five geographic samples of Penaeus monodon in Thailand (Satun,
Trang and Phangnga located in the Andaman Sea and Chumphon and Trat located in the Gulf of 
Thailand) was examined using PCR-RFLP of two mitochondrial genes composing of the 16S 
ribosomal (r) DNA digested with Mbo I and an intergenic region of cytochrome oxidase subunits I and 
II (COI-COII) digested with Alu I, Mbo I, Taq I, Hint I and Dde I. Thirty-seven mtDNA composite 
haplotypes were identified and could be allocated into one or the other of two mtDNA lineages, A and 
B joined in a UPGMA dendrogram with the sequence divergence of 2.558%. The mtDNA haplotypes 
generated from digestion of an intergenic COI-COII with A lu I and Taq I represented these mtDNA 
lineages accurately offering simpler mtDNA typing in p. monodon. The average haplotype diversity of 
p. monodon mtDNA was 0.8548 ± 0.0001. The average nucleotide diversity within and between 
samples was 3.3283% and 3.3648%, respectively. The nucleotide divergence of five p. monodon 
samples was 0.0365% implying degrees of population subdivisions in Thai p. monodon. Significant 
geographic heterogeneity was observed between the Andaman Sea and the Gulf of Thailand samples (P 
< 0.0001). As a result, five p. monodon samples were differentiated to two different populations; A 
(Sato, Trang and Phangnga) and B (Chumphon and Trat). Results from this study indicated that 
potential female-mediated dispersal (biased female gene flow) may exist between p. monodon from 
Trat and Chumphon.
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