
บทที่ 5
สร ุปผลการว ิจ ัย อภ ิปรายผล และข้อเสนอแนะ

ใน การศ ึก ษ าน ี้ท ำก ารศ ึก ษ าจาก ต ัวอย ่างอ ุจจาระข องส ุน ัข ท ี่ส งส ัยว ่าป วยด ้วยโรค ลำไส ั 

อ ัก เสบจากการต ิดเช ือ  CPV จำนวน 55 ต ัวอย ่าง โดยทำการสก ัดด ีเอ ็นเอด ้วยกรด-ด ่าง และ ทำ 

seminested PCR ให ้ผลบวก 34 รายใน 55 ราย (61.8 %) ต ังแสดงในตารางท ี่ 3 รายงานของ

Mochizuki M และ คณ ะ (1993) ทำการศ ึกษาจากต ัวอย ่างอ ุจจาระของส ุน ัขท ี่ม ีอาการท ้องเล ีย  

ท ้วไปจำนวน 59 ต ัวอย ่าง ทำการสก ัดด ีเอ ็นเอด ้วย phenol-chloroform และ ทำ seminested 

PCR ให ้ผลบวก 22 รายใน 59 ราย (37.3%) ขณะท ี่ Hirasawa และ คณ ะ (1993) ทำการศ ึกษา 

จากต ัวอย ่างอ ุจจาระของส ุน ัขท ี่ม ีอาการท ้องเล ียท ั่วไปจำนวน 74 ต ัวอย ่าง ทำ nested PCR 

ปรากฏว ่าให ้ผลบวก 40 รายใน 74 ราย (54.1%) รายงานของ Schunck B และคณ ะ (1995) 

ทำการศ ึกษาจากต ัวอย ่างอ ุจจาระของส ุน ัขท ี่ลงล ัยว ่าป ่วยด ้วยโรคลำไส ัอ ัก เสบจากการต ิด เช ื้อ  CPV 

จำนวน 65 ต ัวอย ่าง โดยต ัวอย ่างได ้มาจากอ ุจจาระของส ุน ัขท ี่เข ้ามาร ับการร ักษาท ี่ I. Medical 

Animal Clinic หรือ ต ัวอย ่างจากท ีอ ืนส ่งมาย ัง Institute for Medical Microbiology ที Veterinary 

School ใน Munich ทำการสก ัดด ีเอ ็น เอ ด้วย phenol-chloroform และทำ PCR เพ ียงครั้งเด ียว 

โดย denature 5 นาท ี และ touch-down PCR ประกอบด ้วย 94°c 1 นาที 54°c 1 นาท ี และ 

72°c 2 นาท ี ทำซ ํ้า 10 รอบ ตามด ้วย 94°c 1 นาที 45°c 1 นาที และ 72°c 2 นาท ี ทำซ ํ้า 35 รอบ 

ล ิ้นส ุดปฏ ิก ิร ิยาด ้วย 72°c 10 นาท ี ปรากฏว่าให ้ผลบวก 54 รายใน 65 ราย (83.1%) การ

ศ ึกษาของ Doreen แ ละคณ ะ13711 พบว่าส ุน ัขพ ันธ ุแท ้ เซ่น พันธุ Rottweilers, American Pit Bull 

Terriers, Doberman Pinschers และ German Shepherd ม ีอ ัตราเล ี่ยงส ูงต ่อการต ิดเซ ือ CPV 

และ ส ุน ัขเพศผ ู้ม ีอ ัตราการต ิดเช ื้อส ูงกว ่าส ุน ัขเพศเม ียก ึง 2 เท ่า ส ุน ัขท ุกต ัวท ี'ป ่วยด ้วยโรคลำไส ั

อ ัก เลบจากการต ิด เช ือ  CPV มีประวัต ิไม ่ได ้ร ับการฉ ีดวัคซ ีนมาก่อนหน้าน ี้ ส ุน ัขโตอาย ุมากกว ่า 6 

เดือน จะม ีภ ูม ิค ุ้มก ันต ่อ  CPV จากการต ิดเช ื้อตามธรรมชาต ิท ี่ไม ่แสดงอาการหรือท ี่เคยได ้ร ับว ัคซ ีน 

มาก ่อนหน ้าน ี้ <38) ในการศ ึกษาคร ั้งน ี้ พบว ่าล ูกส ุน ัขอาย ุน ้อยกว ่า 6 ส ัปดาห ์ม ีความไวต ่อการต ิดเช ื้อ 

CPV ได ้มากท ี่ล ุด  ต ังแสดงในตารางท ี่ 5 เพศ และพันธุ ไม ่ม ีผลต ่อความไวของการต ิดเช ื้อ ตัง 

แสดงในตารางท ี่ 4 และ 6 ตามลำต ับ  นอกจากน ี้ไม ่ลามารถตรวจพบ CPV DNA โดยวิธ ี 

seminested PCR ในท ุกต ัวอย ่างอ ุจจาระของส ุน ัขปกต ิ
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ม ีการส ืกษาถ ึงความไว (sensitivity) ของ PCR ในการตรวจหาเช ื้อ CPV พบว่าการทำ 

PCR เพ ียงรอบเด ียวสามารถตรวจหาปร ิมาณ  CPV DNA ได ้ในระด ับต ํ่าส ุดถ ึง เฟมโตกรัม (10~15) 

ในขณะที่การทำ PCR สองรอบ (nested) สามารถตรวจหาปร ิมาณ  CPV DNA ได้ไนระดับตํ่าส ุด 

ถึง ออตโตกรัม (10~18)(39) การใช้ PCR ในการสืกษ'าครั้งน ี้ ไม ่เพ ียงแต่จะม ีความไวท ี่ส ูงแล ้ว ยังมี 

ความจำเพาะส ูง เนื่องจากการทำ nested PCR นอกจากจะเล ือกใช ้ primers ค ู่นอกท ี่จำเพาะต ่อ 

ลำด ับ เบสของ CPV ทำการขยายเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็น เอแล ้วย ังเล ือกใช ้ primers ค ู่ในท ี่จำเพาะต ่อ 

ลำด ับ เบสของ CPV ทำการขยายเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็นเอต ่อไปอ ีก รวมท ั้งทำการต ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ด ีเอ ็น เอ 

หลังจากทำ nested PCR ด ้วยเอนไซม ์ท ี่ตำแหน ่งจำเพาะต ่อเช ื้อ CPV จ ึงเป ็นการย ืนย ันว ่า 

ผล ิตภ ัณ ฑ ์ท ี่ได ้เป ็นผล ิตภ ัณ ฑ ์ท ี่มาจากการเพ ิ่มจำนวน CPV DNA นอกจากน ั้น  Canine

Coronavirus, Canine Rotavirus และ Canine Distemper Virus ท ีทำให ้เก ิดโรคลำไล ้อ ักเสบ เป็น 

RNA virus จ ึงไม ่ลามารถทำการเพ ิ่มจำนวนได ้หล ังจากทำการสก ัดด ีเอ ็น เอเพ ียงว ิธ ีเด ียว เพราะ

ข ั้นตอนการขยายเพ ิ่มจำนวน RNA virus จะต ้องผ ่านการ reverse transcripe เป็น cDNA ดังนั้น 

โอกาสท ี่จะเก ิดผลล ัพ ธ ์บวกปลอม (false positive) จากการขยายเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็น เอของเช ื้ออ ื่นท ี่ 

ไม่ใช่ CPV ม ีโอกาสเก ิดช ื้นได ้น ้อยมาก

ป ัญ หาการปนเป ีอน  (contamination) ของปฏ ิก ัรยา PCR เก ิดช ื้นได ้ง ่ายมาก เพราะเป ็น 

ปฏ ิก ิร ิยาท ี่ม ีความไวส ูง อาจเร ิ่มท ั้งแต ่ก ่อนทำปฏ ิก ิร ิยา (pre-PCR contamination) ส ิ่งปนเป ีอน 

เหล ่าน ี้จะปรากฏให ้เห ็นหล ังจากการตรวจว ิเคราะห ์ปฏ ิก ิร ิยา การปนเป ีอนอาจมาจากต ัวอย ่างท ี่

ใช ้ในการสก ัดด ีเอ ็นเอในระหว ่างการเก ็บ หรือ อาจมาจากผ ู้ท ี่ท ำการทดลองก ็ได ้ เช่น อาจมาจาก  

ผม ผ ิวหน ัง ฯลฯ หร ืออาจมาจากห ้องทดลองหร ือพ ื้นโต ๊ะท ี่ใช ้ทำการทดลอง อากาศท ี่ไม ่ละอาด 

สารเคม ีท ี่ใช ้ในการทดลองท ี่เป ็นองค ์ประกอบของปฏ ิก ิร ิยา จะม ีโอกาสท ี่จะเก ิดการปนเบ ื้เอนได ้

ท ั้งส ิ้น

ว ิธ ีการหล ีกเล ี่ยงการปนเป ีอนของปฏ ิก ิร ิยาม ีหลายข ั้นตอน เช่น

*  จ ัดแบ ่งพ ื้นท ี่ลำหร ับทำปฏ ิก ิร ิยา PCR ไว้โดยเฉพาะ

*  เค ร ื่อ ง ม ือ ท ี่ใ ช ้ล ำห ร ับ ป ฏ ิก ิร ิย า ร ว ม ท ั้ง ส าร เค ม ีค ว ร เก ็บ ไ ว ้ต ่า ง ห าก ร ว ม ท ั้ง  

autoclave materials ก ็ควรเก ็บไว ้ต ่างหากด ้วย

*  สารเคม ีบ ัฟ เฟอร ์ และ stock solution ต ่างๆ ควรแบ ่งมาใช ้พอก ับปฏ ิก ิร ิยา

*  สวมถ ุงม ือเสมอเม ื่อทำการทดลอง

*  มี good laboratory practice (GLP)

*  ตรวจลอบการปนเป ีอนท ี่อาจเก ิดช ื้นโดยใช ้ positive และ negative control 

ท ุกครั้งท ี่ใช ้เทคน ิค PCR
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*  Positive control หรือ ผล ิตภ ัณ ฑ ์ของด ีเอ ็น เอท ี่ได ้จากปฏ ิก ิร ิยา ควรเจ ือจางและ 

ทำลายในพ ื้นท ี่อ ื่น

ในทางปฏ ิบ ัต ิผ ู้ว ิจ ัยได ้คำน ึงถ ึงและวางมาตรการในการป ้องก ันการปนเป ีอนอย ู่แล ้ว 

ความไวท ี่ส ูงของ PCR ใช้ประโยช'น์ในการตรวจหาเชื้อ CPV ในระด ับต ํ่าระหว ่างช ่วงด ้น 

และช ่วงปลายของการต ิดเช ื้อ เป ็นการป ้องก ันการปนเป ีอนของเช ื้อก ับคอกเพาะพ ันธ ุส ุน ัข โดยการ 

ตรวจหาและแยกด ัวท ี่เป ็นแหล่งแพร่เช ื้อออกได ้อย ่างรวดเร ็ว ความไวของการตรวจหา Canine 

Parvoviral DNA โดย PCR ข ึ้นอย ู่ก ับ 3 ขั้นตอน คือ การสก ัดด ีเอ ็น เอออกจากต ัวอย ่างอ ุจจาระ

การเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็น เอเป ้าหมายและ การตรวจหาผล ิตภ ัณ ฑ ์ภายหล ังจากการทำ PCR ป ัญ หา 

ของการใช้ PCR สำหร ับการตรวจหา viral DNA ใน non-homogenous materials เช่น ล ิงด ัดหล ัง 

และส ิ่งข ับถ ่าย โดยเฉพาะก ับต ัวอย ่างอ ุจจาระพบว ่าม ีสารย ับย ั้งการทำงานของเอนไซม ์ Taq DNA 

polymerase จำ เป ็นต ้องม ีการสก ัดแยกด ี เอ ็น เอออกจากต ัวอย ่างอ ุจจาระโดยว ิธ ี phenol-

chloroform extraction 1341 หรือ gel filtration 1401 ความไวของ PCR ในการตรวจหา Canine

Parvoviral DNA ส ูงถ ึง 103อน ุภาค ต ่อน ํ้าหน ักอ ุจจาระ 1 กรัม ม ีความไวมากกว ่าการตรวจหาเช ื้อ 

CPV ด ้วยกล ้องจ ุลทรรศน ์อ ิเลกตรอน 10-100 เท่า 1271 นอกจากน ั้น  PCR ม ีความไวเท ่าก ับ

viral isolation โดยใช ้ Madin-Darby canine kidney (MDCK) cell culture และ ม ีความไวมาก 

กว่า viral isolation โดยใช ้ Crandell feline kidney (CRFK) cell culture<34̂ ร ือ  HA assay 

เพ ื่อท ี่จะเพ ิ่มความไวของการตรวจหา CPV ตังนั้น seminested PCR จ ึงถ ูกนำมาใช ้ค ืกษาเพ ื่อ เพ ิ่ม  

จำนวนข ึนมาใหม ่ของด ีเอ ็นเอ รวมท ั้งเป ็นการลดสารท ี่ไปย ับย ั้งปฏ ิก ิร ิยา PCR ผลล ัพธ ์ลบท ี่ได ้เป ็น  

ผลลบจร ิง เน ื่องจากลามารถเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็น เอท ี่ต ้องการได ้ แสดงว ่าไม ่ม ีสารย ับย ั้งปฏ ิก ิร ิยา PCR 

และ ลามารถตรวจพบด ีเอ ็น เอภายหล ังจากการสก ัดด ีเอ ็น เอด ้วยกรด-ด ่าง ชี้ให ้เห็น'ว่าสามารถ'ใช้ 

ว ิธ ีการสก ัดด ีเอ ็นเอด ้วยกรด-ด ่างในการค ืกษาคร ั้งน ี้ได ้

จากการเล ือกใช ้ restriction enzymes ในการตัดแยก CPV-2 ออกจาก CPV-2a และ 

CPV-2b โดยคาดว ่าเอนไซม ์ Rsa I ต ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ต ัวอย ่าง (CPV-2a หรือ CPV-2b) จากการทำ 

seminested PCR ขนาด 747 เบส ออกเป ็น 149, 50, 146 และ 402 เบส และ ต ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ 

วัคซีน (CPV-2) จากการทำ seminested PCR ขนาด 747 เบส ออกเป ็น  149, 50 และ 548 เบส 

ต ังแสดงในรูปท ี่ 7 แต ่จากการค ืกษาคร ั้งน ี้พบว ่าลามารถเห ็นแถบด ีเอ ็น เอด ้วย UV light ขนาด

149, 146 และ 402 เบสจากการใช ้เอนไซม ์ Rsa I ต ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ต ัวอย ่าง (CPV-2a หรือ CPV-2b) 

และ เห ็นแถบดีเอ ็นเอ ขนาด 149 และ 548 เบส จากการต ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ว ัคซ ีน  (CPV-2) ด้วย 

เอนไซม์ Rsa I ตังแสดงในรูปที่ 12 แถบดีเอ ็นเอขนาด 50 เบส เม่ือทำ electrophoresis

เท ียบก ับ Marker 100 เบส ไม ่สามารถมองเห ็นได ้บน 2% agarose gel



32

การท ี่จะตรวจลอบแถบด ีเอ ็น เอขนาด 50 เบสด ังกล ่าว จำเป ็นต ้องเล ือกใช ้ Marker ท ี่สามารถแยก 

เบสด ังกล ่าวไต ้ ใช ้ agarose gel ท ี่เปอร์เซ ็นต ์ส ูงข ึ้น และ ทำ electrophoresis ที่'โวลต์ตํ่าและ'ใช้ 

เวลานานข ึ้น  คาดว ่าเอนไซม ์ Hph I ด ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ต ัวอย ่าง (CPV-2a หรือ CPV-2b) จากการทำ 

seminested PCR ขนาด 747 เบส ออกเป ็น 220, 348 และ 179 เบส และ ด ัดผล ิตภ ัณฑ ์ว ัคซ ีน 

(CPV-2) จากการทำ seminested PCR ขนาด 747 เบส ออกเป ็น 220, 147 และ 380 เบส ดัง 

แสดงในรูปท ี่ 8 การศ ึกษาครั้งน ี้ พบว่า ลามารถเห ็นแถบด ีเอ ็นเอด ้วย u v  light ขนาด 220, 348 

และ 179 เบสจากการใช ้เอนไซม ์ Hph I ด ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ต ัวอย ่าง (CPV-2a หรือ CPV-2b) และ เห็น 

แถบดีเอ ็นเอ ขนาด 220, 147 และ 380 เบส จากการด ัดผล ิตภ ัณ ฑ ์ว ัคซ ีน  (CPV-2) ด ้วยเอนไซม์ 

Hph I ด ังแสดงในรูปท ี่ 13 ซ ึ่งเป ็นไปตามความคาดหมาย

ผลของการศ ึกษาหาชน ิดของเช ื้อ  CPV ท ี่ตรวจพบในต ัวอย ่างอ ุจจาระจำนวน 34 ต ัวอย่าง 

และ ใน Modified Live CPV Vaccine คือ Parvodog (Rhone-Merieux) โดยวิธ ี Restriction 

Fragment Length Polymorphism (RFLP) ของการศ ึกษาน ี้ในผล ิตภ ัณ ฑ ์ขนาด 747 เบส 

พบว ่า ร ูปแบบของการด ัดด ้วยเอนไซม ์ Rsa I และ Hph I ของเชื้อ CPV ในท ุกต ัวอย ่างอ ุจจาระ 

ด ูเป ็นร ูปแบบเด ียว และม ีความแตกต ่างจากร ูปแบบของเช ื้อ CPV ที่พบได้ในวัคซีน เซ่นเดียวกันกับ 

การศ ึกษาของ Sagazio P และ คณ ะ (1998) ท ี่ทำการเพ ิ่มจำนวน CPV DNA จากต ัวอย ่าง 

อ ุจจาระท ี่ม ีเช ื้อ  CPV จำนวน 28 ต ัวอย ่าง และ จาก Modified Live CPV Vaccines 4 บริษ ัท คือ 

Parvodog (Rhone-Merieux), Nobivac Puppy (Intervet), Enduracell (Pfizer) และ 

Dohyvac (Solvay)(36) ในผล ิตภ ัณ ฑ ์ขนาด 2.2 ก ิโลเบส พบว ่าผล ิตภ ัณ ฑ ์ของ CPV-2 vaccine 

strain ม ีความแตกต ่างจาก CPV-2a และ CPV-2b ภายหล ังย ่อยด ้วยเอนไซม ์ Rsa I

จากการศ ึกษาในคร ั้งน ี้ให ้ผลสน ับลน ุนว ่า ในป ัจจ ุบ ันน ี้ CPV-2 ไม ่ม ีล ่วนเก ี่ยวช ้องก ับการ 

เก ิดโรคลำไล ัอ ักเสบจากการต ิดเช ื้อ  CPV ในตามธรรมชาติ การท ี่ลามารถแยก CPV-2 ออกจาก 

CPV-2a หรือ CPV-2b ได้ ใช ้เป ็นประโยชน ์ในการพ ิส ูจน ์หาลาเหต ุของการเก ิดโรคลำไล ัอ ักเสบจาก 

การติดเช ือ CPV ภายหล ังจากการทำว ัคซ ีนว ่า เก ิดจากการทำวัคซ ีน (CPV-2) หรือ เก ิดจากการ

ต ิดเช ื้อตามธรรมชาต ิ (CPV-2a หรือ CPV-2b) ถ ้าเก ิดจากการต ิดเช ื้อ  CPV ตามธรรมชาติ

อ ุจจาระของส ุน ัขจะม ีเช ื้อ  CPV ท ั้งจากธรรมชาต ิและจากว ัคซ ีนท ี่ได ้ร ับ แต ่ในกรณ ีท ี่เก ิดจากว ัคซ ีน 

อ ุจจาระของส ุน ัขท ี่ปวยจะตรวจพบเช ื้อจากว ัคซ ีน เพ ียงชน ิดเด ียว'36* ซ ึ่งการว ิน ิจฉ ัยทางห ้องปฏ ิบ ัต ิ 

การในป ัจจ ุบ ันชองเช ื้อ CPV เซ่น HA, ELISA, IF เป ็นด้น ไม ่ลามารถแยกความแตกต ่างต ังกล ่าวได ้
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Greenwood (1995) ได้ใช้ restriction enzymes 21 ชนิด ในการตัด genome ทังหมด 

ของ Canine Parvoviral DNA ขนาด 5.3 ก ิโลเบส พบว่า Mbo I และ Hph I ลามารถแยก CPV-2 

ออกจาก CPV-2a และ CPV-2b ส ่วน restriction enzymes Hae III, Hint I, O ral และ 

Hha I จะลามารถแยก CPV-2b ออกจาก CPV-2 และ CPV-2a <35) ในขณะที่การศึกษานี้ได้ทำ 

การเพ ิ่มจำนวน CPV DNA ท ี่อย ู่ในบร ิเวณ  VP2 gene ได ้ผล ิตภ ัณ ฑ ์ PCR ขนาด 747 เบล และ 

จากร ูปท ี่ 5 แสดงถ ึงความแตกต ่างระหว ่างลำต ับ เบสและกรดอะม ิโนบร ิเวณ  VP2 gene ระหว่าง 

CPV-2, CPV-2a และ CPV-2b พ บว ่าท ี่ลำด ับ เบสท ี่ 4062 และ 4449 ลามารถใช ้แยกความแตก 

ต ่างระหว ่าง CPV-2a และ CPV-2b การศ ึกษาน ี้ได ้ทำการหาเอนไซม ์ท ี่ใช ้แยกความแตกต่าง

ระหว่าง CPV ท ังสองชน ิดน ี โดยใช้ Graphic map / Table by enzyme name จาก internet 

web site Http://www.ccsi.com/firstmarket/cutter ปรากฏว่าไม ่ม ีเอนไซม ํใดท ี่ลามารถนำมาใช ้ 

แยกความแตกต ่างได ้ จ ึงทำได ้เพ ียงแยก CPV-2 (vaccine strain) ออกจาก CPV-2a หรือ CPV-2b 

(field strains) เท ่าน ัน การท ี่จะแยก CPV-2a ออกจาก CPV-2b จะต ้องใช ้ monoclonal 

antibodies หรือ เล ือก primer ท ี่ม ีป ลายทางด ้าน  3' ต่อ CPV ชนิดนั้นๆ หร ืออาจจะเล ือกใช ้การ 

sequencing ตรงลำด ับ เบสน ันๅ

การเปล ี่ยนแปลงจาก CPV-2 มาเป ็น CPV-2a และCPV-2b ของเชื้อ CPV เป ็นผลมาจาก 

ความกดด ันต ่อไวร ัลจากการกำจ ัดโดยระบบภ ูม ิค ุ้มก ันของร ่างกายส ุน ัข VP2 gene ม ีความลำด ัญ  

ในการกำหนดชน ิดของโฮสต'11'32''"1 อ ัตราการเปล ี่ยนแปลงของ CPV บร ิเวณ  VP-2 gene ท่ี

ผ ่านมา 12 ป ี น ับต ั้งแต ่ป ี 1979 เท ่าก ับ 1.69 X  104/ nt/ ป ี น ้อยกว ่า influenza virus บริเวณ HA 

gene 10 ถึง 100 เท่า <42'43) เท ่าก ับ หรือ มากกว ่า hepadnavirus <44) CPV DNA แบ่งตัวเพ ิ่ม

จำนวนโดยอาศ ัย DNA polymerase จากโฮลต ์ ซ ึ่งม ีอ ัตราการผ ิดพลาดต ํ่า

PCR ลามารถนำไปใช ้ในการว ิน ิจฉ ัยในห ้องปฏ ิบ ัต ิการ เพราะว่าประโยชน์ของการทำ

PCR ม ีด ังต ่อไปน ี้

1. PCR ลามารถเพ ิ่มจำนวนด ีเอ ็น เอ เพ ื่อตรวจหา CPV DNA ได้ต ั้งแต ่ระยะต้นๆ 

เม ื่อเท ียบก ับการว ิน ิจฉ ัยโดยว ิธ ีอ ื่น

2. เม ื่อผลของการว ิน ิจฉ ัยด ้วยว ิธ ีการอ ื่นๆในห ้องปฏ ิบ ัต ิการให ้ผลลบ แต ่ประว ิต ิและ 

อาการค ิดว ่าน ่าจะม ีส ่วนเก ี่ยวข ้องก ับการต ิดเช ื้อ  CPV PCR เป ็นทางเล ือกว ิธ ีหน ึ่งท ี่ 

จะใช ้ทดสอบการต ิดเช ื้อ  CPV

ป ัญหาของการระบาดของโรค คือ การท ี่ส ุน ัขอาศ ัยรวมอยู่ในท ี1ท ี่จำก ัดทำให ้เก ิดการแพร่ 

กระจายของเช ือเป ็นไปอย ่างรวดเร ็ว โดยเฉพาะในพ ื้นท ี่เม ืองหลวงและเขตปร ิมณ ฑล การควบคุม 

CPV โดยการเฝ ืาระว ังการแพร ่กระจายของเช ื้อ และ ทำการฉ ีดว ัคซ ีนป ้องก ันให ้ก ับส ุน ัขท ุกต ัว

Http://www.ccsi.com/firstmarket/cutter
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ไม ่ม ียาต ัวใดใช ้ร ักษาการต ิดเช ื้อ CPV ได้ การร ักษาจะเก ี่ยวช ้องก ับการให ้สารน ํ้าบำบ ัดอาการ

แห้งนํ้า (rehydrate) และให ้สารอาหารแก ่ส ุน ัขท ี่ปวย การร ักษาเพ ิ่มเต ิมโดยการป ้องก ันการต ิดเช ื้อ 

แทรกช้อน (secondary bacterial infection) และให ้ยาควบค ุมการอาเจ ียนและท ้องเส ีย

จากการทำ seminested PCR ในการส ืกษาคร ั้งน ี้ สามารถนำมาใช ้ประโยซน ์ในการ 

ว ิน ิจฉ ัยโรคลำไท ้อ ักเสบท ี่เก ิดจากการต ิดเช ื้อ  CPV ได้ถ ูกต ้องและรวดเร ็ว เพ ื่อใช ้เป ็นแนวทางในการ 

วางแผนป ้องก ันและควบค ุมโรคต ่อไป นอกจากน ั้นว ิธ ี PCR และ RFLP สามารถแยกความแตก 

ต ่างของการเก ิดโรคลำไท ้อ ักเสบในส ุน ัขท ี่เก ิดจากเช ื้อ CPV ว ่าเก ิดจากการให ้ว ัคซ ีน  (CPV-2) หรือ 

เก ิดจากการต ิดเช ื้อตามธรรมชาต ิ (CPV-2a หรือ CPV-2b) เน ื่องจากการส ืกษาน ี้ไม ่สามารถแยก 

CPV-2a ออกจาก CPV-2b เพ ื่อนำมาเป ็นข ้อม ูลพ ื้นฐานทางระบาดว ิทยาของ CPV ที่พบได้ใน 

ประเทศไทย จำเป ็นต ้องม ีการใช ้ monoclonal antibodies หรือ เล ือก primer ท ี่ม ีป ลายทางด ้าน  3' 

ต่อ CPV ชนิดนั้นๆ หรือ อาจจะใช ้การ sequencing ตรงลำต ับเบสน ั้น  เพ ื่อจะได้ร ู้ว ่า CPV ท ี่ทำให ้ 

เก ิดโรคลำไท ้อ ักเสบในประเทศไทยเป ็นชน ิด CPV-2a หรือ CPV-2b
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